lﬂl | | | | | | hioAicherheit

TECHEISCHE
LIMNNEESTST
MMOMCHEM

Sicherheitsforschung und Monitoring-Methoden zum Anbau von Bt-Mais

Was passiert mit den Bt-Mais-Genen im Rind?
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Der Maisziinslers (Ostrinia nubilalis) zerstért Das Bakterium Bacillus thuringiensis (Bt) bildet das
jahrlich 7% des weltweiten Maisanbaus Cry-Protein, dass auf den Maisziinsler todlich wirkt
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Das cry-Gen wurde aus dem Bakterium Die Maispflanze kann sich nun ,selbst*
isoliert und in das Maisgenom eingebaut gegen den Maisziinsler schiitzen
+ 80 % des Mais werden in Europa als Tierfutter verwertet ) Bakterien konnen fremde DNA in das eigene Genom aufnehmen
* 2003: weltweiter Anbau von 15,5 Mio. ha gentechnisch veréandertem Mais ¥ Horizontaler Gentransfer
Fltterungsversuche Horizontaler Gentransfer
Erforschung des Abbaus von Fremd-DNA und Fremd-Protein wahrend der Magen- Ein Modellsystem fiir den Nachweis der Geniibertragung im Rind wurde etabliert. Es beruht auf
Darm-Trakt-Passage der Rekombination von zwei inaktiven Antibiotika-Resistenzgenen, die zu einer aktiven
Versuchsaufbau Probengewinnung Resistenz fihrt
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Aufstallung der Rinder getrennt nach isogener sorgfaltige Probennahme und sofortiges

(Antares) und transgener (Navares) Maissorte ' Tiefgefrieren

qualitative und quantitative Auswertung der
Proben mit hochsensitiven Detektionsmethoden
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DNA Protein Spektrum der Mikroorganismen
Nachweis von Cloroplasten- Messungen des Cry1Ab-Proteins mittels ELISA (enzyme-linked
DNA (199bp) mittels PCR immunoabsorbend assay) im Verdauungstrakt von Rindern

Stammbaum und Haufigkeit (in %) einzelner Bakterien in
transgen (rot) und isogen (blau) gefiitterten Rindern
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Immunblot mit einem polyklonalen Antikdrper gegen das
Cry1Ab-Protein von Proben aus dem Verdauungstrakt
von Rindern

PCR mit 16S rDNA

v Die Bakterien aus dem Pansen von transgen und
isogen gefiitterten Rindern wurden isoliert, die
DNA prapariert und die 16S rRNA-Gene mit der
PCR amplifiziert.
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Au.B) 1= Antares; 2 = Navares; | = isogen gefiittert; t = transgen gefuttert

Zusammenfassung:

» Pflanzen-DNA und das Bt-Protein werden im Verdauungstrakt von Rindern zunehmend abgebaut.
» Es ist kein horizontaler Gentransfer von pflanzlicher DNA auf Bakterien des Rindes nachweisbar.
» Die Bakterienfloraim Pansen andert sich durch die Fltterung von gentechnisch verandertem Mais
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